
Sequence Alignment of Predicted Oxytocin-NeurophysinI construct sequence 

against assembled DNA 

 

>Assembled K314100_oxytocin_neurophysinI_pSB1C3 

 

NNNNNNNNNNNANNTATAAAATAGGCGTATCACGAGGCAGAATTTCAGATAAAAAAAATCCTTAGCTTTCGCTAAGGATG 

ATTTCTGGAATTCGCGGCCGCTTCTAGAGACGCGCCCTGTAGCGGCGCATTAAGCGCGGCGGGTGTGGTGGTTACGCGCA 

GCGTGACCGCTACACTTGCCAGCGCCCTAGCGCCCGCTCCTTTCGCTTTCTTCCCTTCCTTTCTCGCCACGTTCGCCGGC 

TTTCCCCGTCAAGCTCTAAATCGGGGGCTCCCTTTAGGGTTCCGATTTAGTGCTTTACGGCACCTCGACCCCAAAAAACT 

TGATTAGGGTGATGGTTCACGTAGTGGGCCATCGCCCTGATAGACGGTTTTTCGCCCTTTGACGTTGGAGTCCACGTTCT 

TTAATAGTGGACTCTTGTTCCAAACTGGAACAACACTCAACCCTATCTCGGTCTATTCTTTTGATTTATAAGGGATTTTG 

CCGATTTCGGCCTATTGGTTAAAAAATGAGCTGATTTAACAAAAATTTAACGCGAATTTTAACAAAATATTAACGTTTAC 

AATTTACTAGAGTTGACGGCTAGCTCAGTCCTAGGTACAGTGCTAGCTACTAGAGAAAGAGGAGAAATACTAGATATGAA 

ATACCTGCTGCCGACCGCTGCTGCTGGTCTGCTGCTCCTCGCTGCCCAGCCGGCGATGGCCTGCTACATCCAGAACTGCC 

CGCTGGGTGGTAAACGTGCTGCTCCGGACCTGGACGTTCGTAAATGCCTGCCGTGCGGTCCGGGTGGTAAAGGTCGTTGC 

TTCGGTCCGAACATCTGCTGCGCTGAAGAACTGGGTTGCTTCGTTGGTACCGCTGAAGCTCTGCGTTGCCAGGAAGAAAA 

CTACCTGCCGTCTCCGTGCCAGTCTGGTCAGAAAGCTTGCGGNNCTGGNGGNCGTTGCGCTGTNCTGGNTCTGTGCTGCT 

CTNCNGACGGTTGCNACGCTGACCCGNTGNNACGCTGANCTACNNTCTCAGCGTCACCACNCCNCACCACTAACTAGTCT 

GCAGTCNNAAAAANGGCNNNNNNNCCACCCNNNCNTTTTNNNTTNANNNAAANNANTNNCNTNNGNTNNTGNAGNTNNNN 

NCTNNNNNANNNNNNNNNNNNNNGGNNNNTNNGNNNNNNNNNNNNN 

 

 

>PredictedK314100-Oxytocin Sequence 

 

ACGCGCCCTGTAGCGGCGCATTAAGCGCGGCGGGTGTGGTGGTTACGCGCAGCGTGACCGCTACACTTGCCAGCGCCCTA

GCGCCCGCTCCTTTCGCTTTCTTCCCTTCCTTTCTCGCCACGTTCGCCGGCTTTCCCCGTCAAGCTCTAAATCGGGGGCT

CCCTTTAGGGTTCCGATTTAGTGCTTTACGGCACCTCGACCCCAAAAAACTTGATTAGGGTGATGGTTCACGTAGTGGGC

CATCGCCCTGATAGACGGTTTTTCGCCCTTTGACGTTGGAGTCCACGTTCTTTAATAGTGGACTCTTGTTCCAAACTGGA

ACAACACTCAACCCTATCTCGGTCTATTCTTTTGATTTATAAGGGATTTTGCCGATTTCGGCCTATTGGTTAAAAAATGA

GCTGATTTAACAAAAATTTAACGCGAATTTTAACAAAATATTAACGTTTACAATTTACTAGAGTTGACGGCTAGCTCAGT

CCTAGGTACAGTGCTAGCTACTAGAGAAAGAGGAGAAATATGAAATACCTGCTGCCGACCGCTGCTGCTGGTCTGCTGCT

CCTCGCTGCCCAGCCGGCGATGGCCTGCTACATCCAGAACTGCCCGCTGGGTGGTAAACGTGCTGCTCCGGACCTGGACG

TTCGTAAATGCCTGCCGTGCGGTCCGGGTGGTAAAGGTCGTTGCTTCGGTCCGAACATCTGCTGCGCTGAAGAACTGGGT

TGCTTCGTTGGTACCGCTGAAGCTCTGCGTTGCCAGGAAGAAAACTACCTGCCGTCTCCGTGCCAGTCTGGTCAGAAAGC

TTGCGGTTCTGGTGGTCGTTGCGCTGTTCTGGGTCTGTGCTGCTCTCCGGACGGTTGCCACGCTGACCCGGCTTGCGACG

CTGAAGCTACCTTCTCTCAGCGTCACCACCACCACCACCACTAA 

 

 

 

 

Sequence Alignment 

 

K314100Oxyneuro-VF2_C04.ab1      NNNNNNNNNNNANNTATAAAATAGGCGTATCACGAGGCAGAATTTCAGAT 50 

Predicted                        -------------------------------------------------- 

                                                                                    

 

K314100Oxyneuro-VF2_C04.ab1      AAAAAAAATCCTTAGCTTTCGCTAAGGATGATTTCTGGAATTCGCGGCCG 100 

Predicted                        -------------------------------------------------- 

                                                                                    

 

K314100Oxyneuro-VF2_C04.ab1      CTTCTAGAGACGCGCCCTGTAGCGGCGCATTAAGCGCGGCGGGTGTGGTG 150 

Predicted                        ---------ACGCGCCCTGTAGCGGCGCATTAAGCGCGGCGGGTGTGGTG 41 

                                          ***************************************** 

 

K314100Oxyneuro-VF2_C04.ab1      GTTACGCGCAGCGTGACCGCTACACTTGCCAGCGCCCTAGCGCCCGCTCC 200 

Predicted                        GTTACGCGCAGCGTGACCGCTACACTTGCCAGCGCCCTAGCGCCCGCTCC 91 

                                 ************************************************** 

 

K314100Oxyneuro-VF2_C04.ab1      TTTCGCTTTCTTCCCTTCCTTTCTCGCCACGTTCGCCGGCTTTCCCCGTC 250 

Predicted                        TTTCGCTTTCTTCCCTTCCTTTCTCGCCACGTTCGCCGGCTTTCCCCGTC 141 

                                 ************************************************** 

 

K314100Oxyneuro-VF2_C04.ab1      AAGCTCTAAATCGGGGGCTCCCTTTAGGGTTCCGATTTAGTGCTTTACGG 300 

Predicted                        AAGCTCTAAATCGGGGGCTCCCTTTAGGGTTCCGATTTAGTGCTTTACGG 191 

                                 ************************************************** 

 

K314100Oxyneuro-VF2_C04.ab1      CACCTCGACCCCAAAAAACTTGATTAGGGTGATGGTTCACGTAGTGGGCC 350 

Predicted                        CACCTCGACCCCAAAAAACTTGATTAGGGTGATGGTTCACGTAGTGGGCC 241 

                                 ************************************************** 

 



K314100Oxyneuro-VF2_C04.ab1      ATCGCCCTGATAGACGGTTTTTCGCCCTTTGACGTTGGAGTCCACGTTCT 400 

Predicted                        ATCGCCCTGATAGACGGTTTTTCGCCCTTTGACGTTGGAGTCCACGTTCT 291 

                                 ************************************************** 

 

K314100Oxyneuro-VF2_C04.ab1      TTAATAGTGGACTCTTGTTCCAAACTGGAACAACACTCAACCCTATCTCG 450 

Predicted                        TTAATAGTGGACTCTTGTTCCAAACTGGAACAACACTCAACCCTATCTCG 341 

                                 ************************************************** 

 

K314100Oxyneuro-VF2_C04.ab1      GTCTATTCTTTTGATTTATAAGGGATTTTGCCGATTTCGGCCTATTGGTT 500 

Predicted                        GTCTATTCTTTTGATTTATAAGGGATTTTGCCGATTTCGGCCTATTGGTT 391 

                                 ************************************************** 

 

K314100Oxyneuro-VF2_C04.ab1      AAAAAATGAGCTGATTTAACAAAAATTTAACGCGAATTTTAACAAAATAT 550 

Predicted                        AAAAAATGAGCTGATTTAACAAAAATTTAACGCGAATTTTAACAAAATAT 441 

                                 ************************************************** 

 

K314100Oxyneuro-VF2_C04.ab1      TAACGTTTACAATTTACTAGAGTTGACGGCTAGCTCAGTCCTAGGTACAG 600 

Predicted                        TAACGTTTACAATTTACTAGAGTTGACGGCTAGCTCAGTCCTAGGTACAG 491 

                                 ************************************************** 

 

K314100Oxyneuro-VF2_C04.ab1      TGCTAGCTACTAGAGAAAGAGGAGAAATACTAGATATGAAATACCTGCTG 650 

Predicted                        TGCTAGCTACTAGAGAAAGAGGAGAAATA-------TGAAATACCTGCTG 534 

                                 *****************************       ************** 

 

K314100Oxyneuro-VF2_C04.ab1      CCGACCGCTGCTGCTGGTCTGCTGCTCCTCGCTGCCCAGCCGGCGATGGC 700 

Predicted                        CCGACCGCTGCTGCTGGTCTGCTGCTCCTCGCTGCCCAGCCGGCGATGGC 584 

                                 ************************************************** 

 

K314100Oxyneuro-VF2_C04.ab1      CTGCTACATCCAGAACTGCCCGCTGGGTGGTAAACGTGCTGCTCCGGACC 750 

Predicted                        CTGCTACATCCAGAACTGCCCGCTGGGTGGTAAACGTGCTGCTCCGGACC 634 

                                 ************************************************** 

 

K314100Oxyneuro-VF2_C04.ab1      TGGACGTTCGTAAATGCCTGCCGTGCGGTCCGGGTGGTAAAGGTCGTTGC 800 

Predicted                        TGGACGTTCGTAAATGCCTGCCGTGCGGTCCGGGTGGTAAAGGTCGTTGC 684 

                                 ************************************************** 

 

K314100Oxyneuro-VF2_C04.ab1      TTCGGTCCGAACATCTGCTGCGCTGAAGAACTGGGTTGCTTCGTTGGTAC 850 

Predicted                        TTCGGTCCGAACATCTGCTGCGCTGAAGAACTGGGTTGCTTCGTTGGTAC 734 

                                 ************************************************** 

 

K314100Oxyneuro-VF2_C04.ab1      CGCTGAAGCTCTGCGTTGCCAGGAAGAAAACTACCTGCCGTCTCCGTGCC 900 

Predicted                        CGCTGAAGCTCTGCGTTGCCAGGAAGAAAACTACCTGCCGTCTCCGTGCC 784 

                                 ************************************************** 

 

K314100Oxyneuro-VF2_C04.ab1      AGTCTGGTCAGAAAGCTTGCGGNNCTGGNGGNCGTTGCGCTGTNCTGGNT 950 

Predicted                        AGTCTGGTCAGAAAGCTTGCGGTTCTGGTGGTCGTTGCGCTGTTCTGGGT 834 

                                 **********************  **** ** *********** **** * 

 

K314100Oxyneuro-VF2_C04.ab1      CTGTGCTGCTCTNCNGACGGTTGCNACGCTGACCCGNTGNNACGCTGANC 1000 

Predicted                        CTGTGCTGCTCTCCGGACGGTTGCCACGCTGACCCGG------------- 871 

                                 ************ * ********* ***********               

 

K314100Oxyneuro-VF2_C04.ab1      TACNNTCTCAGCGTCACCACNCCNCACCACTAACTAGTCTGCAGTCNNAA 1050 

Predicted                        -------------------------------------------------- 

                                                                                    

 

K314100Oxyneuro-VF2_C04.ab1      AAANGGCNNNNNNNCCACCCNNNCNTTTTNNNTTNANNNAAANNANTNNC 1100 

Predicted                        -------------------------------------------------C 872 

                                                                                  * 

 

K314100Oxyneuro-VF2_C04.ab1      NTNNGNTNNTGNAGNTNNNNNCTNNNNNANNNNNNNNNNNNNNGGNNNNT 1150 

Predicted                        TTGCGACGCTGAAGCTACCTTCTCTCAGCGTCACCACCACCAC------- 915 

                                  *  *    ** ** *     **                            

 

K314100Oxyneuro-VF2_C04.ab1      NNGNNNNNNNNNNNNN 1166 

Predicted                        ---CACCACTAA---- 924 

 


